Vysledky projektu ,,Genetika a pfijmeni”
a zapojeni Klusackd do néj
(5. upravena verze)

Hlavnim cilem projektu (http://www.genebaze.cz/gap pp.html) je ovéreni vazby muZskych
prijmeni na vyskyt, v muzské linii dédénych, genetickych marker(i Y chromozomu (Y-STR, Y-SNP).
Y chromozom stejné jako vétSina muzskych pfijmeni jsou na Uzemi evropskych populaci dédény

v muzské linii. Pfedpoklada se sdileni shodnych nebo velmi podobnych genetickych profill (Y
haplotypl) skupinami muzli se stejnym prijmenim. Na zakladé odhadu ¢asového intervalu doby
vzniku spolec¢ného predka (zakladatele prijmeni) a nasledné statistické analyzy je mozné do
skupiny jedincu, ktefi nesou stejné prijmeni jako zakladatel, zaradit i velmi podobné Y haplotypy
(diferencované mutacemi). Pfibuznost jedincl vyjadirena shodou pfijmeni na zakladé shodnosti Y-
haplotypl predstavuje pomérné nedavny stupen pribuznosti. Po zjisténi vazeb shodnych pfijmeni
s uréitym Y haplotypem mohou byt dale zkoumany binarni markery Y chromozomu (SNP), pomoci
kterych je mozné zkoumat vzdalenou pribuznost vybranych jedinct. Tyto markery vykazuji silnou
korelaci se zemépisnou polohou a je mozné na jejich zakladé predvidat s jistou mirou
pravdépodobnosti populacni, etnickou nebo narodnostni prislusnost.

Genealogickym cilem, navdzanym na tento vyzkum, je usporadani dil¢ich informaci o jednotlivych
rodinach jednoho rodu resp. nositell stejného prijmeni, v nasem pfipadé prijmeni Klusacek, do
celkového rozrodu, pocinajiciho v poloviné 17. stoleti, kdy doslo k obecnému rozsifeni matrik. Od
této doby lze z pisemnych prameni rekonstruovat historii rozrodu aZz do soucasnosti. Vysledky
testovani umoZiuji prifadit testované osoby do jednotlivych haploskupin a navazné na to
identifikovat i dals$i nyni Zijici pFislusniky jejich rodin a tak jeden testovany umoZiuje pfiradit

k haploskupiné mnoho dalSich netestovanych osob. Sestaveni rozrodu se tak vyrazné
zjednodusuje, protoZe na jedné strané — z minulosti — Ize postupovat analyzou a sestavovanim
dil¢ich rozrodl z matrik a na druhé strané — ze soucasnosti — Ize potupovat k minulosti a verifikovat
matri¢ni Udaje.

Vyzva k zapojeni se do vyzkumu , Analyza souvislosti Y-DNA s pfijmenimi ¢eské muzské populace”
byla odeslana na 350 adres Klusacku. Jako nedorucitelné se vratilo 57 zasilek (27 osob zemfelo, ve
24 pripadech byla chybnd adresa nebo adresat nebyl znam a v 6 pfipadech se odstéhoval neznamo
kam), takze realné bylo k Gcasti vyzvano 293 osob ¢i spiSe domacnosti, protoZe v mnoha pripadech
na jedné adrese Zije v rodiné vice osob.

Na vyzvu reagovalo 55 osob, tj. 18,8%, z toho vSak 10 bylo ozndmeni o umrti osloveného nebo jiny
dlvod proc se zapojit nemohou, 8 osob nevratilo odbérovou soupravu. Celkem pfinesl tento
projekt 37 haplotypd.

Z toho pfislusi do:
1) haploskupiny R1b

- 17 osob, prakticky jisté potomci Frantiska Klusacka z Ptibyslavi, Zijiciho v roce 1653
2) haploskupiny 12a

- 4 osoby, patrné potomci Jakuba z Hrbova, Zijiciho v roce 1653
3) haploskupiny G2a

- 2 osoby, zfejmé nova mladsi vétev Klusackd z Hrbova
4) haploskupiny G2a (bez pfimé souvislosti s pfedchozi haploskupinou G2a)

- 2 osoby, zifejmé potomoci Jifika Klusacka z Ostrova n. Oslavou Zijiciho roku 1650
5) haploskupiny 12b1

- 5 osob, zatim bez jasného plvodu
6) haploskupiny E1b1lb

- 4 osoby, potomci Klusacka zatim nezndmého jména narozeného asi v Pfibyslavi kolem roku 1840
Po jedné osobé pak haploskupiny R1a, J1 a 113, vzniklé v relativné nedavné minulosti v rdmci
predchozich haploskupin.



Grafické zpracovani vysledk je (pro 31 testovanych) uvedeno na: http://www.genebaze.cz/cgi-
bin/gap/vysledky.cgi?j=klusacek

Vychozi hypotéza, Ze vSichni nositelé jména Klusacek jsou potomky jednoho praotce rodu, se zcela
nenaplnila, ale o pfibuznosti, byt v nékolika ,,superklanech” neni pochyb. Mame 6 haploskupin
rozhodujicich, pficemz haploskupina R1b predstavuje 45,9 % testovanych. Lze zatim predpokladat,
Ze to je skupina historicky nejstarsi a ostatni vznikly az v pribéhu let.

Prichod nové Y — DNA do rodu mUze byt ovlivnén témito skute¢nostmi:

a) adopci ditéte, které si prinasi DNA po svém biologickém otci

b) nemanzelské dité obdrzi jméno po matce, rozené Klusackové, ale DNA po svém otci

c) otcem v manZelstvi narozeného ditéte nebyl manzel, ale jiny biologicky otec

d) manzel pfevezme jméno po manzelce
A tak ndam vyzkum DNA odkryva, nyni po staletich, jak uslechtilé skutky nasich predk( tak jejich
hfichy.

Hovorime-li o haploskupinach, je tfeba upfesnit co to vlastné je a jak se haploskupina urcuje.
Haploskupina je uréena jednak tzv. STR (z anglického Short Tandem Reapeat). Na urcitych mistech
(jinak receno lokusech) DNA, které se oznacuji napf. jako DYS marker (DNA Y-chromosome
Segment) se zjistuje jaky je pocet opakovani a umisténi 4 zakladnich slozek, tzv. nukleotidi DNA
(oznacovanych pismeny A, G, C, T). Napfiklad 11ti ndsobné opakovani sekvence TCTA na misté
markeru DYS391 se oznacuje - reportuje jako DYS391=11. Haplotyp je potom tabulka s nejméné 9,
alei 12,17, 43 nebo 67 markery s pfifazenym poctem opakovani STR.

Druhym urcujicim znakem haplotypu je tzv. SNP marker (Single Nucleotide Polymorphism), coz
jsou odchylky individualnich nukleotidti v sekvenci DNA. Mutace takovych mist probihaji velmi
pomalu. Tim jsou preduréeny k mapovani historie clovéka a sestaveni jeho genetického stromu.
Oznaceni SNP markeru se sklada z pismena a cisla. Pismeno predstavuje laboratof nebo vyzkumny
tym, ktery dany marker objevil. Cislo je pak poradi objevu v rdmci pfislu§ného tymu.

Z matrik a berni role vime, Ze kolem roku 1653 (kdy byla sestavena Berni role, Cili soupis darnovych
poplatnikd Ceského kralovstvi) Zili v Cechach dva Klusackové, drzitelé usedlosti. Prvnim byl Jakub
Klusacek, ktery Zil ve vsi Hrbov (dnes soucdsti Polné na Vysociné) a druhym Frantisek v Pribyslavi.
Polna a Pribyslav byly soucasti jednoho panstvi, tehdejsi zakladni spravni jednotky. Az v pribéhu
vyzkumu Y-DNA se ukazalo, Ze nedaleko (24 km) od panstvi Polna-Ptibyslav Zil ve stejné dobé dalsi
Klusacek, jménem Jifik, a to v méstecku Ostrov nad Oslavou.

Pracovni hypotéza pfi vstupu do projektu byla nasledujici. FrantiSek Klusacek priSel do Pribyslavi

z Hrbova (jeho pfichod je doloZen Berni roli) a byl synem starsiho a bohatsiho Jakuba, jehoz
usedlost v Hrbové dodnes existuje, byt se ji, diky komunistické zvuli v padesatych letech, po
vyhnani posledniho Klusacka, podafilo zdevastovat. Matrikou tato vazba mezi nimi doloZena neni,
protoZe prvni zapis v matrice narozenych je v Polné az z roku 1640 a FrantiSek se narodil zcela jisté
pred timto datem. Prokaze-li se, Ze potomci Klusacku z Pribyslavi i Hrbova maji totozny haplotyp, a
jsou tak geneticky spriznéni, bude také dale mozné zkoumat i vazbu na Jana Klusacka ze Zhore,
ktery Zil v letech cca 1430 - 1492. PUsobil jako hejtman panstvi Litomysl a vlastnil Zhot a Nadéjov,
které jsou od Hrbova vzdaleny 7 km. V pravnich vécech ho zastupoval tehdejsi (1464) urednik
polenského panstvi Jan z Radimévsi. Janova vazba na Polnou a okoli je tedy jednoznacna. Po
prodeji svobodného deskového statku Zhor a Nadéjov v roce 1481 jeho stopa jako vlastnika

z Moravskych zemskych desek mizi, ale mél prokazatelné potomky. Druha pracovni hypotéza je
takova, Ze si on sam nebo néktery z jeho potomki zakoupil dvir v Hrbové. Budou-li haplotypy
totozné, bude téZz mozné alespon hypoteticky predpokladat, Ze spoleénym prapredkem Klusackd
je Jan Klusacek ze Zhote z 15. stoleti a dale prohloubit badani v tomto sméru.

Haploskupina Rbl — M207
Nyni Ize jiz s pravdépodobnosti hranicici s jistotou fici, Ze 16 ze 17 nositel(, zatim nejc¢astéji
zjisSténé haploskupiny R1b, jsou potomky jednoho spole¢ného, vyse uvedeného, pradéda Frantiska



Klusacka, i spise Pavla Klusacka, ktery jiz v roce 1602 koupil od své tchyné diim v Pfibyslavi, jak se
ukazalo po prostudovani dochovanych knih smluv. Déle je to doloZeno dil¢imi rodokmeny
Klusackt, pochazejicich z Pribyslavi, i kdyZ na upfesnéni vzdjemnych vztah( bude nutné jesté
pracovat s matrikami. Jedna osoba ma 6 ze 17 marker( odliSnych od ostatnich a patrné Frantisek
neni jejim predkem.

Potomci Frantiska z P¥ibyslavi ptislusi primarné do haploskupiny R, ktera je definovdna markerem
oznacenym M207. Kazdy kdo mad tento znak ve své Y-DNA je z otcovy strany potomkem
spole¢ného predka, ktery Zil asi pfed 30 000 lety v zapadni Asii. Z ni se vyclenila podskupina R1,
charakteristickd markerem M173 a R2 - M124 (ta nas vSak moc nezajima, protoZe potomci této
skupiny Ziji v Indii a Pakistanu). Z R1 se vyvinula skupina R1b, ktera je charakteristicka pritomnosti
markeru M343. Vétsina ze soucasnych Evropan( s markerem M343 ma zaroven markery P25 a
M269. Tato kombinace tvori podskupinu R1b1b2*- M269 (dfive oznadovanou R1blc, pfed tim
R1b3).

Nositeli této podskupiny je i onéch 16 testovanych, i kdyz to nebylo pfimo prokazano timto
vyzkumem. Ten testoval DNA jen na 17 lokusech, cozZ staci na uréeni haploskupiny, ale jiZz ne na
uréeni podskupiny. Maj haplotyp testovany na 43 mistech vsak s vysokou pravdépodobnosti urcil
podskupinu R1b1b2* a SNP marker M269 a protoZe mutace u ostatnich testovanych s R1b jsou
nepatrné, Ize tak mj haplotyp vztahnout na vsechny testované. Vzdalenost mezi nejstarsim
testovanym k Frantiskovi je 9 generaci, k nejmladsimu 11 generaci.

Podle poslednich vyzkumu se zd3, Ze nositelé R1b1b2-M269 do Evropy dorazili az pred 8 000 ¢i
dokonce 5 000 lety (340 ¢i 240 generaci). Plvodni teorie hovofily o jejich prichodu do Evropy jesté
pred posledni dobou ledovou, tedy asi pfed 27 000 lety (940 generaci). Byli spojovani s
Kromanonci, prvnimi modernimi lidmi, ktefi vstoupili do Evropy. Po nastupu posledni doby ledové,
ktera dosahla svého vrcholu pred 20 000 lety (pfed 700 generacemi), a kdy se v Evropé rozsifil
ledovec a jeji velka ¢ast byla neobyvatelna se méli soustredit do Utocisté na Pyrenejském
poloostrové a po zlepseni klimatickych podminek koncem doby ledové pred 14 000 lety (490
generaci), se pak méli rozptylit severovychodnim smérem a kolonizovat celou Zapadni Evropu az
po Stfedni Evropu. Tak jak se nachazeji stale nové varianty Y-DNA se vsak, jak je vidét, tyto teorie
stdle upravuji a zda se, Ze s tim musime pocitat i do budoucnosti. To vS8ak nema zasadni vliv na
genealogické vyuziti haplotypu.

Podle http://www.nature.com/ejhg/journal/vaop/ncurrent/abs/ejhg 2009 231a.html je
haploskupina R1b1b2-M269 v rozptylena takto:

_ R1b1b2 - M269
Zapadni Evropa 57.8%
Severozapadni Evropa 55.8%
Korsika 48.2%
Stfedni Evropa 42.9%
Italie 26.4%
Vychodni Evropa 20.8%
Balkan 12.9%
Rusko 6.7%
Zapadni Asie 5.5%
Egypt Semité—odza Baharia 2.4%
Egypt Semité 2.0%
Jizni Asie 1.7%
Severovychodni Evropa 1.4%
Egypt Berbefi - odza Siwa 1% Rozsiteni R1b je zfejmé z mapky.
Severni Afrika 0.7%
Maroko 0.6%
Vychodni Asie 0.6%




Klusacci s R1b1b2 jsou tedy svym plvodem ze strany otce potomkem nékterého prapredka, ktery
do Evropy dorazil pred 8 000 lety (nebo dfive?). Co oviem neni jasné, zda tento praptedek do Cech
dorazil jiz v této dobé nebo aZ v dobé pozdéjsi pfi stéhovani narodud pred 1 500 lety (50 generaci)
nebo pti kolonizaci Ceskych zemi pred 900 lety (35 generaci) ¢i je$té pozdéji. P¥i prepoctu doby na
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Frantiska z Pribyslavi.

Haploskupina | - M170

Haploskupina I se vy¢lenila z haploskupiny lJ. Informace o ni jsou ponékud méné presné nez o
skupiné predeslé a dochazi k castym zménam jeji nomenklatury, tak jak dochazi k novym objevim
v této oblasti. Dnes predstavuje asi jedenu pétinu obyvatel Evropy. Podle jedné teorie vznik
haploskupiny I je datovan do obdobi paleolitu pfed 24 000 let lety v oblasti Blizkého vychodu. A jeji
rozsifeni je ddvano do souvislosti s rozsifenim gravettienské kultury (lovci mamutd) do Evropy.
Podle druhé teorie, protoze haploskupina | témér neexistuje mimo Evropu, by méla vzniknout az v
Evropé. V tomto pfipadé se odhaduje Ze vznikla, obdobné jako R1, pfed posledni dobou ledovou a
v dobé& ledové se uchylili pFislugnici tohoto rodu do uto¢isté kolem Cerného more a na Balkané. Po
Ustupu ledovcl se pak Sifi do stfedni a severni Evropy. Rozsifeni je zfejmé z mapky.

Podskupina 12b1
Pét Klusackl ma identifikovanu haploskupinu 12b1. Rozsifeni této haploskupiny koreluje s

rozsahem historického vlivu germdnskych narodd. Vice nez 4% populace je v Némecku,
Nizozemsku, Belgii, Dansku, Anglii, jihu Svédska a Norska, Normandii, v severozapadni Francii, v
Provence na jihovychodé Francie, v Toskansku, Umbrii a Laziu (Latium) v Italii a v Moldavii a
Rjazanské oblasti Ruska. Podskupina k 12b1, tedy I12bla (M284), byla zjiSténa témér vyhradné u
obyvatel Velké Britanie. Haploskupina vznikla asi pred 15 000 roky. Prapredek téchto Klusack
mohl opét dorazit na Vysocinu jiz v dobé po ukonéeni doby ledové nebo pfi némecké kolonizaci
Cech od 11. do poloviny 14. stoleti.

Prifazeni této haploskupiny k rodopisnym datlim se zatim nedafi, vzhledem k mlceni testovanych o
jejich predcich i soucasnicich. NejstarSiho predka této skupiny mame doloZeno k roku 1868.
Vzddlenost mezi zakladatelem tohoto klanu a nejstarsim testovanym lez odhadnout na 5 generaci.

Vees

Podskupina 12a2 — M 423

Ctyfi Klusackové maji haploskupinu 12a (dfive 11b1), resp. s nejvétsi pravdépodobnosti podskupinu
12a2 - M423, ktera je typicka pro obyvatele jihovychodni Evropy. V Dalmacii (Chorvatsko) a Bosné -
Hercegoviné je jejim nositelem vice nez 50% populace. Haploskupina 12a2 se také bézné vyskytuje
i u jinych slovanskych narodd, Rumund, Moldavand, Madard, Albanc(, Rekd a Ital(l. Nejvys$si
cetnost a rozmanitost skupiny 12a2 u obyvatel zapadniho Balkdnu podporuje hypotézu, Ze pobrezi
Jadranu v Chorvatsku slouzilo jako tzv. Utocisté pro obyvatelstvo béhem posledni doby ledové.
Vznik haploskupiny 12a2 se klade do doby asi pfed 14 000 lety, kdy koncila posledni doba ledova.
Mezi zakladatelem rodu a soucasnosti se narodilo cca 490 generaci. Rozsiteni této skupiny ukazuje
mapka.



Tito Ctyfi Klusackové jsou vsichni se nejvétsi pravdépodobnosti potomky Klusackd z Hrbova. Zatim
se zd34, Ze Klusackové z Hrbova pfislusi k uvedenému haplotypu a maji tak odlisného predka od
Klusackd rozrozenych od Frantiska z Pribyslavi. Hypotéza, Ze FrantiSek je synem (popf. bratrem)
Jakuba Klusacka, prokazatelné dolozeného v Hrboveé roku 1653 a letech nasledujicich, se tak zatim
nepodafilo prokazat. Ale testovanych hrbovskych Klusackul je stale malo, aby tento zavér byl
stoprocentni. Vzdalenost mezi Jakubem a nejstarsim testovanym je 10 generaci. K této skupiné Ize

ees

patrné (nepfinesou-li nové testy jiné vysledky) pftiradit 21 Zijicich pfislusnik( rodu.

Haploskupina E1b1b - M215
Ctyfi jmenovci maji zcela shodnou Y-DNA haploskupiny E1b1b (dfive E3b-M35). Také tato
haploskupina je predmétem revizi a doslo zde k precislovani nomenklatury. Jde o podskupinu
haploskupiny E, kterd se oddélila v Africe ptred 50 000 lety ze skupiny CR a pozdéji DE. Tato
Haploskupina E1blb ma svij plivod pravdépodobné v severni Africe pred 22 000 lety, odkud
migrovala do Evropy pres Sinajsky poloostrov v Egypté, odkud se prostifednictvim neolitické
expanze rozsifila do oblasti Sttedomofi. V soucasné dobé je zastoupena ve vychodni Africe -
Etiopané a Somalci, Severni Africe — Berbefi, na Blizkém Vychodé a ve Stfedomofi mezi Reky,
Albanci a Italy. Procentni zastoupeni v Evropé doklada tabulka a pokryti ostatnich izemi mapky.
Jak se dostali pfedci Klusacku této skupiny do C_ech, je opét velkou neznamou.

E31b1

Libanon 25,8 | % pop.
Recko 22,4 | % pop.
Albanie 21,6 | % pop.
Makedonie 15,0 | % pop.
Kaldbrie 13,5 | % pop.
Turecko 13,3 | % pop.
Sardinie 10,4 | % pop.
Syrie 10,0 | % pop.

Rozrod této skupiny je znacné detailni, ukazuje na prapredka odrozené vétve patrné do Pfibyslavi
kolem roku 1840. Dalsi patrani v matrikdch muze tuto vétev presné definovat. Vzdalenost mezi
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nositeld jména Klusacek.

Haploskupina G2a - M201 — prvni klan

Nositelem této haploskupiny jsou dvé osoby. Vznikla pravdépodobné na Stfednim vychodé pred
10 000 — 17 000 lety, odtud se rozsifila do stfedni Asie, na Blizky vychod a spolecné se
zemédélstvim také do Evropy. Jeji nositelé se nachazi nejvice na Kavkazu, v Severni Osetii k ni patti
vice nez 60% muzl a také 30% Gruzincl a Azerbajdzanc(. Vyskytuje se téZ v Iranu u 15 % Persand,
9 % v Egypté a 8 % Libyi. Také 2,3 % Ciian(l ma tento haplotyp. V severozapadni Evropé se
vyskytuje jen asi u 2 % muzl. Frekvence je vy$si v jizni Evropé, cca 8-10 % ve Spanélsku, It4lii,
Recku a Turecku, 11% na Krété a 8% v Tyrolsku. Men3i pocet nositell haploskupiny G do
severozapadni Evropy pravdépodobné dorazil s neolitickou expanzi zemédélstvi a ¢astecné v dobé
Rie Fimské. Haploskupina G m4 tfi hlavni sub-haploskupiny G1, G2 a G5. Zdaleka nejéasté&jsi
podskupina v zapadni Evropé je G2a. G1 je béZna v irdnu. Do skupiny G5 v Evropé patii Askenazsti




Zidé a do G pfislusi té7 asi 20% z marockych ZidG. P¥islu§nost prapfedka Klusackl v této skupiné je
asi nejslozitéji vysvétlitelna.

Do této skupiny patfi potomci lJifika (Jiry) Klusacka z Ostrova nad Oslavou, ktery se zminuje jiz
k roku 1641 jako ¢len méstské rady a v letech 1657 a7 1665 byl purkmistrem mésta. Dnes lze do
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zakladatelem klanu je 11 (ovSsem matrikou nedoloZenych) generaci.

Haploskupina G2a - M201 — druhy klan

Dvé osoby se haplotypem G2a nejsou ziejmé pFimo pribuzni s Klusacky z Ostrova nad Oslavou,
protoZe ze 17 markeru je jich celkem 6 odlisnych. Z matrik vyplyva, Ze jde o nové zaloZenou vétev
Klusacka z Hrbova. Uptesnéni vzajemnych vazeb vsak bude mozné aZ po hlubsim rozboru
matriénich zapisd. Nyni Zije 15 pfislusnik( této vétve.

Haploskupina J
K této haploskupiné zatim pfislusi jeden Klusacek. Je pfibuznd haploskupiné I, se kterou ma

spole¢ného predka IJ. Hlavni podskupin J1 a J2 se objevily asi pred 10 000 lety. Jeji nejvétsi
koncentrace je v jihozapadni Asii. Mimo tuto oblast se vyskytuje v jizni Evropé (zejména ve stfedni
a jizni Italii, na Malté&, v Recku a Albanii). Haploskupina J1 je nej¢astéjsi na Arabském poloostrové
Jemen (76%), Saudska (64%), Katar (58%), a Dagestan (56%). Vyskytuje se mezi arabskymi beduiny
(62%) a je také velmi bézna mezi jinymi Araby, jako palestinsti Arabové (38,4%), v AlZirsku (35%),
Irdku (28,2%), Tunisku (31%), Syrii (30%), Egypté (20%) a na Sinajském poloostrové. Rodopisné
vazby nelze zatim identifikovat.

Haploskupina R1a
K této haploskupiné pfislusi rovnéz jeden Klusacek. Vznikla odrozenim pred 2 generacemi od

haploskupiny R1b. Prvnimi nositeli haploskupiny R1a byli lidé obyvajici v dobé ledové utocisté na
uzemi Ukrajiny pred asi 15 000 lety. Patrné souvisi s Sifiteli protoindoevropského jazyka a
mohylovou kulturou, diky nimZ se geny rozsifily dale do Asie a vétSiny Evropy. Na Uzemi Evropy se
haploskupina R1al vyskytuje nejcastéji ve Stfedni a Vychodni Evropé — v Polsku a Madarsku (56 %
az 60 %), na Ukrajiné (44 % az 54 %), v Rusku (50 %). V ptipadé Madarska 20 % ale i 60 %. Relativné
vysoké hodnoty byly zjistény u Luzickych Srbl (63 %) ve vychodnim Némecku a 23 % na Islandu. Na
Ukrajiné byla zaznamendna nejvyssi frekvence haplotypt a tudiz je tato oblast povazovéana za
misto vzniku této haploskupiny. Vysoka diverzita haplotypu byla dale zaznamendna na severu
Polska a také na Balkané v Makedonii. RozsSifeni haploskupiny R1a na uzemi Evropy lze pficist tfem
hlavnim faktorim: rekolonizaci Evropy po Ustupu ledovce z ukrajinského utocisté, migraci ze
severnich stepi pred 5 000 az 3 000 lety a masivni slovanské migraci pfed 1 300az 1 500 lety. V Asii
je haploskupina R1al nejvice zastoupena mezi ISkasimy (68 %), Tadziky (64 %) a Kyrgyzy (63 %).

1al Distributuion %



Haploskupina I1a
Jeden Klusacek ma podskupinu I1a, ktera se nové (od 2008) oznacuje 11 a je spojena s mutaci

oznacené jako M253, M307, P30 a P40. Kdy tato skupina vznikla, je zatim predmétem nékolika
rozpornych teorii. Jedna z nich fika, Ze posledni spole¢ny predek skupiny 11 Zil pfed 6 000 roky
daleko v severni ¢asti Evropy. Vyskytuje se nejvice ve Skandinavii. Je zastoupena asi u 40 %
obyvatel zdpadniho Finska (vice nez 50 % v provincii Satakunta), kolem 35 % v jiznim Norsku,
jihozdpadnim Svédsko zejména na ostrové Gotland a Dansku. Jeji frekvence rychle klesa smérem k
okrajam historické germanské sféry vlivu. Jak a kdy se dostal predek této linie Klusa¢ké do Cech je
zatim tézko odhadnutelné, ovsem pobyt Svédské armady v oblasti Jihlavska, Polenska a
Pribyslavska koncem 30leté valky v letech 1643 az 1647 muze hovofit o mnohém. Vznikla
odrozenim pfed 3 generacemi od haploskupiny R1b

V Praze dne 1. srpna 2014
Jifi Klusacek, Praha—Ruzyné



